POSSOR
Plano de Aula
Módulo 14 — Genética Molecular — Aula 120
Splicing e processamento do RNA
1. Identificação
	Campo
	Informação

	Disciplina
	Biologia

	Módulo
	Genética Molecular

	Aula
	4 de 10 (Aula 120 do currículo) — Splicing e processamento do RNA

	Série/Ano sugerido
	Ensino Médio (ajustável conforme necessidade de nivelamento)

	Duração prevista
	50 minutos (1 aula)

	Aula anterior
	Aula 119 — Do gene à proteína: transcrição

	Próxima aula
	Aula 121 — Tradução e o código genético



2. Objetivos de Aprendizagem
Objetivo geral
Compreender o splicing e o processamento do RNA antes da tradução.
Objetivos específicos
1. Diferenciar éxons de íntrons
1. Descrever o processo de splicing
1. Relacionar o processamento do RNA à formação do RNAm maduro
3. Conhecimentos Prévios (subsunçores necessários)
1. Transcrição (aula anterior)
4. Recursos Didáticos
1. Quadro
1. Slides
1. Esquema do splicing
5. Desenvolvimento da Aula
A sequência segue a lógica de ancoragem → problematização → formalização → prática guiada → prática independente → síntese, com o obstáculo conceitual mais comum do tema antecipado antes de aparecer como erro nos exercícios.
Momento 1 — Acolhida e Sondagem
Duração: 5 minutos  ·  Foco pedagógico: Ausubel (aprendizagem significativa)
Sondar o que os alunos já sabem sobre o tema, retomando a aula anterior e conectando com o conhecimento prévio.
Momento 2 — Problematização Inicial
Duração: 5 minutos  ·  Foco pedagógico: Bachelard (obstáculo epistemológico)
Se o RNA recém-transcrito já contém a informação de um gene, por que ele ainda precisa passar por um processamento antes de ser usado para produzir uma proteína?
Momento 3 — Desenvolvimento Conceitual
Duração: 20 minutos  ·  Foco pedagógico: Exposição dialogada
Apresentar que o RNA transcrito inicialmente (RNA pré-mensageiro) contém tanto éxons (sequências que codificam a proteína) quanto íntrons (sequências não codificantes, intercaladas). Apresentar o splicing: processo em que os íntrons são removidos e os éxons são unidos, formando o RNAm maduro, que sai do núcleo rumo ao citoplasma. Mencionar brevemente que o splicing alternativo (a combinação diferente de éxons) permite que um único gene origine mais de uma proteína.
Momento 4 — Resolução Guiada
Duração: 10 minutos  ·  Foco pedagógico: Vygotsky (zona de desenvolvimento proximal)
Analisar em conjunto um esquema simples de splicing, identificando éxons e íntrons antes e depois do processamento.
Momento 5 — Exercícios de Fixação
Duração: 7 minutos  ·  Foco pedagógico: Prática independente
Exercícios sobre splicing e processamento do RNA.
Momento 6 — Síntese e Fechamento
Duração: 3 minutos  ·  Foco pedagógico: Consolidação
Retomar os pontos-chave da aula e conectar com a próxima aula do módulo.
6. Quadro-Síntese dos Momentos
	Momento
	Duração
	Foco pedagógico

	1. Acolhida e Sondagem
	5 min
	Ausubel (aprendizagem significativa)

	2. Problematização Inicial
	5 min
	Bachelard (obstáculo epistemológico)

	3. Desenvolvimento Conceitual
	20 min
	Exposição dialogada

	4. Resolução Guiada
	10 min
	Vygotsky (zona de desenvolvimento proximal)

	5. Exercícios de Fixação
	7 min
	Prática independente

	6. Síntese e Fechamento
	3 min
	Consolidação

	Total
	50 min
	



7. Avaliação Formativa
Verificação da identificação correta de éxons e íntrons no esquema.
8. Lista de Exercícios de Fixação
1. Qual a diferença entre éxon e íntron?
2. O que é o splicing?
Gabarito da Lista de Exercícios
1. Éxons são sequências codificantes, que permanecem no RNAm maduro; íntrons são sequências não codificantes, removidas durante o splicing.
2. O processo de remoção dos íntrons e união dos éxons do RNA pré-mensageiro, formando o RNAm maduro.
9. Observações e Extensão
O splicing alternativo pode ser mencionado como curiosidade, sem necessidade de aprofundamento no nível do ensino médio.
